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Utilisation du Locus Gapdh-1 comme marqueur génétique dans la
différenciation de stocks de Meriu (Merfuccius merluccius)
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INTRODUCTION. Lidentification des md:v:dus et populations est une nécessdé !res général dans la
gestion piscicole et dans la rech . Cep cette i des
marqueurs adéquats. Généralement, !es espéces peuvent &tre diffé i par des car istique:
morphologiques, mais en ce qui concerne une espéce par ces méthodes, l'dentification d'individus qui
peuvent arrivera i des populati i ou des stocks, est difficiiement possible, en
général, et quel it . Préci: . fa pour pouvoir identifier des stocks
différents d'une espéce précvse représeme actuellement, 'un des problemeés les plus importants
quaffrontent les programmes de gestion piscicole (Allendorf et al. 1987).
ta recherche de caracléres généuques qui puissem servir comme marqueurs pour des groupes

é et une ¢o q de leur structure populatoire, représentent un

exemple des données qui peuvent étre ulilisées pour les études difiérentielles de poissons. La plus
grande partie de l'information génétique obtenue dans ce sens, a été fournie par I' analyse de la variation
enzymatique détectée par electrophorése (Utter 1987).
Ce travail présente les valeurs des fréquences géniques du locus GAPDH-1, obtenues & partir de
I'analyse de la variabilité génétique étudiée dans diverses populati naturelfes {1 et
méditerranéennes de Merluccius merluccius, ainsi que son apphcauon en tant que marqueur génétique
différentiel des dites espéces. M.merluccius se trouve dans I'Atlantique Nord et en Méditerranée. Cette
espéce se distribue depuis les cdtes de Norvége jusqua la cdte Nord du Maroc et depuis la mer Noire
jusqu'au détroit de Gibraltar. Hl s'agit d’'une des resources en péche de grande valeur économique pour
centains pays méditerranéens et il génére d'importantes zones de'péche aussi bien dans I'Atlantique
qu'en Meéditerranée.

FIG. 1 : Proportions de chacun des deux alieles du iocus GAPDH-1 dans les diverses localités
échantillonnées

METHODOLOGIE. Pour ce travail on a examiné 285 individus de cing localités méditerranéennes et
123 de deux atlantiques. Les échantillons pris sur des merlu d'une longuer moyenne de 20 cm ont été
conservés & -70°C jusqu'a 'analyse électrophorétique.

RESULTATS. On a détecté 31 loci codifiants pour 17 enzymes. Dix de ces loci ont montré une

iation génétique bien que 5 de ceux-ci peuvent étre considérés polymorphiques au niveau
de 5%. On n'a pas observé d' généité pour les fréq alleliques entre les cing populations de la
Méditerranée ni entre les deux de I'Atlantique. Par contre le degré d'hétérogénéité entre fes échantillons
de I'Atlantique et de la Méditérranée est grand pour tous les loci sauf GPI-1 ( GAPDH-1, X?=88.433,
d.d.).=1, p<0.05; G3PDH-1, X?=4.828, d.d.1.=1, p<0.05; GPI-1, X?=1.363, d.d.[.=2, p>0.05; GPI-2,
%X2=12.481, d.d.1.=3, p<0.05; SOD, %2=11.342, d.d.1.=2, p<0.05). Le locus GAPDH-1 & montré une
variation génétique pour deux formes aliéliques et fes valeurs des fréquences alléliques trouvées pour
les populations atiantiques présentent un comportement différent de celui des populations
méditerraneénnes. Sur la Figure 1 on montre ces valeurs représentées sous forme de diagramme
circulaire sur lequelle sont indiquées les proportions de chaque allele pour les diverses localités
échantillonnées.

DISCUSSION. Des travaux réalisés sur diverses espéces de Meriuccius ont montré une grande
uniformité entre les divers échantillonages analysés dans une méme zone (Mangaly et Jamieson, 1978;
Grant et al 1988). Cependan( Pla et al. (1990) on trouvé une grande différentiation génétique entre
{es pop et supérieure & n'importe quelle autre décrite peur cette
espéce, provoquée par la fréquence du locus GAPDH 1. Ce qui nous a mené donc & confirmer dans ce cas,
I'existence de deux populations bien difiérenciées quant au meriu du Nord de I"Atlantique: I"Atlantique
méme et la Méditerranéenne. Le comportement du locus GAPDH-1, est donc intéressant et important
par sa fréquence qui ne varie pas de maniére significative entre les 2 populations si éloignees de
I'Atiantique, ni parmi les § populations méditerranéennes, mais si que cette fréquence serait

aracténsllque et trés différente entre ces 2 zones. Ces résultats sont en accord avec la différentiation

écrite p entre especes de ces deux zones (Cadenal 1852). Ce comportement

claar que préseme le focus GAPDH-1 nous a amené & en déduire que nous pouvons prendre ce

comportement comme un type de pour diffé ier ies pof { de ces deux
zones.
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