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Abstract 
Salmonella enterica ser.Typhimurium a été identifiée par utilisation de la technique PCR Multiplex chez la palourde Ruditapes 
decussatus et comparée aux souches de référence C52 et LT2. Leur virulence a été mise en évidence par tests de cytotoxicité. 
D’après les résultats obtenus, un même sérotype présente deux profils différents de pathogénicité et le titre de cytotoxicité chez les 
Salmonelles Typhimurium isolées du milieu naturel demeure relativement élevé.
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Introduction  
Un nombre considérable de gènes (de l’ordre de quelques centaines) doivent 
être mobilisés par Salmonella Typhimurium pour échapper aux mécanismes de 
défense de l’hôte. Les facteurs de virulence spécifiques sont codés par des îlots 
de pathogénicité (un à plusieurs gènes associés à la virulence), en plus des îlots 
génomiques [1], [2]. Cette étude décrit l’identification de S. Typhimurium par 
des gènes de virulence, grâce à la technique de PCR multiplex.  
 
Matériel et méthode  
Extraction de l’ADN chromosomique: L’extraction de l’ADN génomique est 
effectuée selon le procédé de « boiling method » à partir de cultures 
bactériennes de Salmonella enterica serovar Typhimurium dont six sont isolées 
à partir de la palourde Ruditapes decussatus et deux sont des souches référence 
respectivement S. Typhimurium C52 et S. Typhimurium LT2 [3]. 
L’amplification génique par PCR multiplex : trois paires d’amorces ont été 
choisies, PhoP, Hin et Hli, donnant respectivement des bandes de 299 pb, 236 
pb et 173 pb. Test de cytotoxicité : le surnageant des cultures bactériennes qui 
contient les toxines est mis en contact avec des Cellules Vero, cette suspension 
est incubée à 37°C dans une atmosphère à 5% de CO  pendant 48 à 72 h [3]. 
 
Résultats et Discussion  
Les résultats de la caractérisation moléculaire de Salmonella Typhimurium sont 
résumés dans le tableau 1. L’amorce PhoP amplifie une région de 299 pb, cette 
amorce non spécifique des Salmonelles, caractérise également la présence de 
coliformes. Les amorces Hin et Hli, spécifiques des gènes impliqués dans le 
contrôle du système de variation de phase chez les Salmonelles, amplifient 
respectivement une région de 236 pb et 173 pb. Une seule de ces bandes suffit 
pour détecter une Salmonella Sp. (Figure 1). Ces résultats sont concordants 
avec les travaux de Ben Salem [4] et l’étude de Way et al. [5].  
 
Tab. 1. Caractérisation de Salmonella Typhimurium isolées à partir de la 
palourde Ruditapes decussatus 
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Fig. 1. Profil électrophorétique des îlots de pathogénicité de Salmonella 
Typhimurium. 1-6: S. Typhimurium isolées de la palourde; 7: S. Typhimurium 
C52; 8: S. Typhimurium LT2 
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